	Käsitys eliöiden leviämishistoriasta muuttuu 

Lajien leviämistä tutkitaan myös tuhansien vuosien aikajänteellä. - Teemme perinteistä eläinmaantiedettä, mutta meillä on tarkemmat työkalut, resoluutio on parempi, kuvailee Helsingin yliopiston Luonnontieteellisen keskusmuseon yli-intendentti Risto Väinölä.

Hän tutkii yhteistyökumppaneineen Pohjois-Euroopan reunamerten pohjaeläimistöä ja lajiston saapumishistoriaa molekyylituntomerkkejä käyttäen. BIREME-ohjelmassa mukana oleva suomalais-venäläinen hanke tukeutuu DNAsta ja proteiineista saatavaan tietoon. 

Monet hyvin tunnetuiksi oletetut lajit ovat pilkkoutuneet, kun niitä on ruvettu analysoimaan molekyylitasolla, Väinölä kertoo ja mainitsee esimerkkinä Itämeren kovia pohjia hallitsevan Mytilus-sinisimpukan ja pehmeiden pohjien Macoma-liejusimpukan: 
- Ulkoisten tuntomerkkien perusteella näitä simpukoita pidettiin ennen kaikilla pohjoisilla merialueilla yhtenäisinä lajeina, mutta tarkempi tutkimus on osoittanut, että kukin perinteinen laji sisältää useampia lähisukuisia lajeja tai alalajeja.

Pohjanmeren ja Itämeren simpukat osoittautuivat lisäksi olevan eri alkuperää. Pohjanmeressä vallitsee Atlantilta lähtöisin oleva kanta, kun taas Itämeressä ja myös Vienanmeressä pääkomponenttina on Tyynenmeren kanta.

Itämeressä nämä eri alkuperää olevat simpukat ovat jossain määrin risteytyneet, ja sinne on syntynyt täysin omanlaisiaan biologisia yksiköitä. Voidaan sanoa, että kantojen sulautuessa on tapahtunut lajitason evoluutiota. Ilmiöön on mahdollista päästä kunnolla käsiksi vain geneettisillä työkaluilla.
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